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Gen5操作说明

一:编辑检测方案

   任何一次实验（包括方案和实验数据）都需要以相应的方案（检测的具体程序步骤）为基础,因此实验的第一步就是要打开一个方案或创建一个新的方案。
1)确保仪器与计算机之间正确连接,打开仪器,待仪器自检完成后,双击Gen5软件图标，打开软件，出现任务管理器。 

点击方案，通过“新建...”或“打开”按钮创建新的方案或重新编辑已有方案。 [image: image53.png]



2)点击新建... ,选择合适的方案类型（在此以标准方案为例），出现方案界面，进行程序、板布局。数据处理、报告/导出构建器的编辑。
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 eq \o\ac(○,1)双击程序[image: image3.png]


，出现程序界面（根据仪器的配置不同，可以选择的功能按钮为黑色，不能选择的功能按钮变为灰色）：
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（1）板类型：在下拉框中选择酶标板的型号和类型，默认为96孔板

（2）检测范围：预先设定：在检测选项中选择检测范围后，检测范围固定 

               随时设定：适用于相同的多次实验检测范围不固定的情况，选

                         择后实验开始前再进行检测范围的选择

（3）验证：对所编写的程序是否符合逻辑进行有效性的验证，如果不符合则会

           显示错误的问题在第几步
（4）检测：点击检测按钮，进行参数设置
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检测方法：吸收光，荧光，发光

检测类型：终点，区域扫描，光谱

检测速度：正常（反复检测8次），快速

全板：选择检测范围

光程校准：光程校正（表示对样本孔的值进行光程校正，因为酶标板各样本孔内样本液的高度不一定为1cm，使用该选项，可自动把吸收值校正为光程1cm时的吸收值）

波长：对检测的波长进行定义:选择或输入（全波长酶标仪适用）

      可以同时定义6个检测波长

区域扫描:
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选择该功能可以对每个孔进行多次读数，读数的次数通过设置矩阵的大小来控制，读数次数越多准确度越高，但是读板的速度会降低。

光谱：定义扫描的开始，停止波长和步长
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（5）加注：

加液器：选择加液装置（一般为2个），根据实验需要对加液器进行设置

灌注加液针：选择是否需要将分液器的尖端充盈，防止气体的残留，蒸发带

             来的影响，选择充盈的液体体积

加注：定义加注体积和速率

全板：定义加液范围
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（6）动力学：定义动力学检测时间和检测间隔，也可以定义最小时间间隔
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（7）监视孔: 对一个孔或者一组孔设置一个标准，只有当指定的孔达到标准，才会开始进行整板阅读。
（8）设置温度：  定义温浴的温度                        
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（9)震板：定义震荡强度（低速，中速，高速，变速）和时间
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（10）处理模式：使用分液装置时适用

              孔模式：逐孔读数（加一孔读一孔）

              板模式：整板读数（加完整板后读数）

（11）暂停：可以在任意两个程序步骤之间做一个暂停,有延迟,出板/进板，停止 

            / 恢复

注意：1以上11个步骤选择并不是每一个程序都要用到而是根据实验的具体需

要来进行任意的组合

 eq \o\ac(○,2)板布局

双击[image: image12.png]


,出现板布局向导,选择实验需要的孔类型，点击“下一步”，进行孔类型的设置：
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本底（BLK）：即空白，用于扣除实验背景信号

分析对照、样品、样品对照：均可以定义浓度/稀释度

标准曲线（STD）：进行标准品浓度/稀释度的设置，用以生成标准曲线，计

          算样品浓度,同时还可以选择生成多个标准曲线
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单位：输入标准品浓度/稀释度的单位

自动：输入标准品1的浓度/稀释度和自动中的一个特定的值，自动

      计算出下列标准品的浓度/稀释度

      增量：标准品之间递加一个特定的值

      因子：标准品之间递乘一个特定的值

孔类型设置完成后，进入板布局界面：

在左侧框中选择需要添加的孔类型，然后在右侧空白的模式板中进行点击排布或在左侧框中双击特定的孔类型进行编辑
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[image: image16.png]
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添加或删除实验需要的孔类型

序列分配：[image: image18.png]B4 2




：样本的重复数，并选择重复样本间的排列方式

          [image: image19.png]


 [image: image20.png]V| Bihi%ET-




：按照孔类型的浓度或ID自动排布

          [image: image21.png]


点击选择不同样本间的排列方式：横排、竖排

实验不同酶标板的排布也不同，应按照实验的需求对酶标板进行排布，当样品排布好之后点击确定即可。

 eq \o\ac(○,3)数据处理

双击[image: image22.png]


，进入数据处理界面
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本底：扣除背景信号的计算，在板布局中如果进行了本底的排布，在 

      数据处理中会自动显示。

标准化：用于标准化的数据转换，选择需要导入的数据集和标准化的孔类型，例如实验要求标准化为B/B0，则数据集为B,标准化为B0孔，结果表示根据实验具体要求进行选择是比率还是百分比。
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比率：两个数据集的比值运算：通过下拉菜单选择合适的数据集和因

      子，具体可查看公式，另外可以定义新数据集名称。
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增量：两个数据集的差值运算：例如双波长检测是用检测波长的值减

      去参考波长的值。
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自定义：软件还具有其他公式计算的功能，如果你还需要对全部的样品或部分样品进行公式计算，选择自定义。

数据导入：选择下拉列表中选择要进行运算的数据集，如果有多个数据集，点击下方“选择多个数据集...”按钮，进行多重的赋值运算。

新数据集名称：输入公式计算后数据输出所用的名称

当前公式：在下方选择需要计算的孔范围，然后输入需要计算的公式（可以打开公式编辑器选择需要的公式）。

           当光标停在当前公式内时，点击“帮助”按钮，弹出帮助文件，下拉至底部，选择Formula Syntax for Transformation，查看每个公式的详细说明和具体应用规范。

          注意：X为导入的数据集的当前孔的值。
如果公式适用于所有孔，则勾选“所有空使用一个公式”，则所有的孔都进行相应的公式计算

模式：行间的差异，列间的差异：选择单行或单列进行相邻行或列的差值运算（注意选择方向）
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标准曲线：分为数据导入、曲线拟合、数据导出

数据导入：设置标准曲线X、Y轴数据，X轴默认为标准品的浓度/稀释度
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曲线拟合：根据具体实验要求选择曲线拟合方法及轴转换（是否取对数），然后查看公式是否符合实验具体要求

外推因子，对超出标准浓度的样本进行推算
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数据导出：计算浓度：根据标准曲线计算样品浓度

          计算浓度×稀释度：如果在板布局中定义分析对照、样品、 

    样品对照的稀释度，选择后则自动乘以稀释度，计算出原始浓度。
[image: image30.png]HHEEERE AR

#ES), [ detnls | HHESE

s

Ve
SHRESH: CRE]
SRR L
R B

CIHERE « RHE
s [CRE] + BBE
SRR i
R

A

i 3

E3

3

s

5

c

7

o u
* fitest 3
T fltet 3
R * HEAERES 203

wE [ wA [ wm )





临界值：选择需要导入的数据集，根据实验具体要求输入临界值和判定的符号（如字母，±等）。

临界值可以是数字，也可以是公式或者孔符号，但是必须是升序排列。

 进行分类的数据首先和第一个分类的标准（由临界值公式计算出来的结果）进行比较，如果小于第一临界值就表示为LOW，如果大于等于第一个临界值则表示为“HIG”，其他依次类推，可以设定不同级别的分类标准。
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验证：验证是一系列的判断标准，用来评估获得的数据是否适宜进行后面的计算。读板完成后，根据公式判定每个检验标准的检验情况(根据实验结果在以下三个对话框中填入信息)：有效、无效、无法评估（如果选择的数据不能确定时，可能会出现这种情况）。
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 eq \o\ac(○,4)报告/导出构建器

双击[image: image33.png]


，出现报告导出/构建器界面，进行实验报告的设置。
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选择[image: image35.png]


，点击“内容”按钮，勾选需要的内容信息，点击“确定”按钮，报告/导出构建器会显示[image: image36.png]


，点击 关闭”即可。

注意：如果在数据处理中设置了标准曲线。则需要勾选“包括曲线/扫描图片”，在报告中才会显示曲线/图片。
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完成以上四步，就完成了一个方案的全部设置，这四个步骤可以根据实验的要求进行个性化的组合，使程序的设置满足实验的要求。

二：保存新建方案

方案编辑完成后，单击界面上方保存按钮[image: image39.png]


，选择保存路径，输入方案名称，点击保存。

三：创建新实验

1）双击Gen5图标，打开软件，点击[image: image40.png]


，点击[image: image41.png]


选择实验需要的方案，或点击[image: image42.png]& ..



打开已有实验，查看原有实验结果。

2）选择实验需要的方案，单击检测新板按钮[image: image43.png]


，

软件会提示加载板对话框，将待检测板置于仪器载板台上，点击确定，仪器开始检测。
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检测完成后，软件提示保存实验结果，选择保存路径，输入实验名称，单击保存即可。

3）实验完成后，软件显示对应的板的实验数据，通过矩阵的下拉菜单查看实验数据，通过图形可查看曲线[image: image45.png]e
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，单击Excel按钮[image: image46.png]


，即可将对应数据单个导出至Excel。

4）单击导出按钮[image: image47.png]TR e S
PHNE SRS Excel VIS,



，可以导出完整报告。

5）单击下方屏蔽按钮[image: image48.png]


，选择需要屏蔽的数据，单击下方应用更改[image: image49.png]EAE




，即可实现对个别数据的屏蔽（屏蔽后该数据不进行运算）。
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注：如果一次实验需要连续检测相同实验条件下的多块板，单击检测新板按钮[image: image51.png]


，重复以上步骤即可，在右侧实验对话框中会显示各个板的实验信息。
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